Analysis of pedigrees in dairy cattle segregating for bilateral strabismus with exophthalmus.
Data on 10 pedigrees including 184 German Brown Swiss dairy cattle were analysed employing regressive logistic models of segregation analysis. Regarding the ascertainment of the pedigree, dominant Mendelian transmission contributed significantly to the occurrence of BCSE. The segregation analysis showed that a one locus autosomal recessive gene model is not sufficient to explain the observed segregation of BCSE. ZUSAMMENFASSUNG: Analyse von Rinderpedigrees hinsichtlich Segregation von bilateralem Stabismus mit Exophthalmus An 10 Pedigrees mit insgesamt 184 Rindern der Rasse Deutsches Braunvieh wurde anhand von regressiven Modellen der Segregationsanalyse geprüft, ob an dem Auftreten von bilateralem Strabismus convergens mit Exophthalmus ein Einzelgen beteiligt ist. Die Analyse zeigte, daß ein Modell mit einem dominant wirkenden autosomalen Einzelgen die Segregation von befallenen Tieren in den Pedigrees am besten erklärt. Ein einfach autosomal rezessiver Erbgang kann die Segregation von bilateralem Strabismus convergens mit Exophthalmus nicht ausreichend genau erklären.